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Abstrakt

Hier wird die Entwicklung eines Systems vorgestellt, welches einfache bio-
chemische in vitro Systeme zur Untersuchung evolutiver Prozesse nutzt. Als
biochemische Reaktion wird die SDA (Strangverdrängungsamplifikation) als
DNA-Amplifikationsmechanismus weiterentwickelt und an die Anforderun-
gen eines in vitro Evolutionsexperiments angepasst. Neben eines SELEX-
Aufbaus beruhend auf Mutation und Selektion von Nukleinsäuren wird das
System mit Hinblick auf die Entwicklung eines eigenständigen evolvierbaren
Systems bearbeitet. So wird gezeigt, wie sich der Amplifikationsmechanismus
in Mikrofluidikstrukturen steuern lässt – ein Schritt in Richtung komplexer
Systeme, die helfen, grundlegende Fragen der Evolution zu untersuchen.
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Jahre. Des Weiteren danke ich Stefan, dessen langjährige Begleitung und
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